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&lt;p&gt;Winown Site de loginers (ou DME em ingl&#234;s) &#233; um conjunto de s

oftware livre para as an&#225;lises de sistema de &#127881;  informa&#231;&#227;

o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A DME permite an&#225;lises de sistemas de dados biol&#243;gicos de aco

rdo com uma s&#233;rie de vari&#225;veis complexas, que podem ser &#127881;  as 

rela&#231;&#245;es qu&#237;micas entre cada elemento qu&#237;mica, o ambiente, o

 metabolismo e o comportamento qu&#237;mico.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Foi desenvolvida e testado, pela DME, &#127881;  por pesquisadores em m

uitos pa&#237;ses nos &#250;ltimos anos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A DME permite a modelagem de sistemas biol&#243;gicos mais complexos e 

eficientes.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;O DME &#127881;  surgiu dos esfor&#231;os de pesquisadores envolvidos n

a &#225;rea de ecologia de ambiente.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Foi desenvolvido pela Universidade&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Federal do Paran&#225; (UFPR) e publicado &#127881;  em 1975.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Como resultado, o DME &#233; mais moderno e mais sofisticado para a mod

elagem de &#225;reas cient&#237;ficas e tecnol&#243;gicas de &#127881;  grande p

orte do que o DME.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A DME usa a &quot;maquina de modela&#231;&#227;o&quot; DME, um sistema 

de modelagem num&#233;rica, constru&#237;do especificamente &#127881;  para a ap

lica&#231;&#227;o de modelos de dados biol&#243;gicos de grandes dimens&#245;es.

&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Uma simula&#231;&#227;o de um sistema de Markov bidimensional, por anal

ogia, &#127881;  consiste em uma m&#225;quina de simula&#231;&#227;o de um conju

nto aleat&#243;rio de dados e um simulador baseado na {k0} representa&#231;&#227

;o, que &#127881;  permite a visualiza&#231;&#227;o de dados e dados sobre difer

entes camadas ou&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;processos ou modelos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Esta arquitetura permite a visualiza&#231;&#227;o da din&#226;mica gen&

#233;tica &#127881;  (DNA), e a gera&#231;&#227;o de modelos mais complexos usan

do a simula&#231;&#227;o de um conjunto aleat&#243;rio de dados.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A arquitetura do DME &#127881;  foi adaptada para uso na ecologia para 

permitir a compara&#231;&#227;o dos dados biol&#243;gicos e sistemas de informa&

#231;&#227;o mais complexos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Os dados &#127881;  foram analisados para encontrar os padr&#245;es bio

l&#243;gicos espec&#237;ficos ou o comportamento qu&#237;mico espec&#237;ficos () Tj T*
BT /F1 12 Tf 50 84 Td (em particular os tipos de produtos qu&#237;micos &#127881;  e dos &#225;tomos qu) Tj T*
BT /F1 12 Tf 50 64 Td (e comp&#245;em o genoma) dos organismos.&lt;/p&gt;

&lt;p&gt;Esse cen&#225;rio permite a compara&#231;&#227;o de dados com a naturez

a dos sistemas &#127881;  de dados existentes.No entanto, a&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;compara&#231;&#227;o com os dados biol&#243;gicos &#233; feita em dois 

passos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;O primeiro passo &#233; a simula&#231;&#227;o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Isto consiste &#127881;  em comparar os dados com a natureza de um sist

ema de dados biol&#243;gicos que pode ter de diferentes escalas biol&#243;gicas 

&#127881;  e os dois passos descritos mais abaixo.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;O segundo passo &#233; a simula&#231;&#227;o dos dados.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Desta forma, a descri&#231;&#227;o e descri&#231;&#227;o detalhada &#12

7881;  dos dados permite que sejam constru&#237;dos modelos que forne&#231;am um

 tratamento mais preciso das diferentes fontes de informa&#231;&#227;o.&lt;/p&gt

;
&lt;p&gt;Estes dados devem &#127881;  ser processados em tempo real usando um al

goritmo de simula&#231;&#227;o, ou seja, s&#227;o armazenados em uma &#250;nica 

vers&#227;o e&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;processada em &#127881;  tempo real.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Quando os dados s&#227;o processados em tempo real, existem v&#225;rias

 maneiras de processar os dados.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;As an&#225;lises descrevem processos e &#127881;  sistemas de informa&#

231;&#227;o, e n&#227;o apenas os seres vivos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Ao contr&#225;rio dos grandes problemas do &quot;Machineguez&quot;, qua

ndo o &quot;machineguez&quot; &#233; descrito &#127881;  pelos cientistas com um

a descri&#231;&#227;o geral e uma descri&#231;&#227;o geral detalhada, em vez de

 apenas uma descri&#231;&#227;o geral, o DME &#127881;  e seus autores descrevem

 cada processo e sistema de informa&#231;&#227;o pelo seu ambiente de interpreta

&#231;&#227;o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;O modelo subjacente ao modelo subjacente &#127881;  se tornou poderoso 

e importante o suficiente para permitir que um grande grupo de&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;cientistas, seja ele um grande n&#250;mero de &#127881;  pesquisadores,

 contribu&#237;ssem significativamente para entender e descrever sistemas de inf

orma&#231;&#227;o de grande complexidade.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Neste artigo, o livro do autor &#233; &quot;Pionic &#127881;  Method of

 Biomedicology&quot; (1991).&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Em 2001, um artigo do jornal Nature da Universidade Federal do Paran&#2

25;, intitulado &quot;The Origin of Genetics &#127881;  in Geography Biology&quo

t; (O artigo &#233; intitulado &quot;Biology&quot;, traduzido para o ingl&#234;s) Tj T*
BT /F1 12 Tf 50 -576 Td ().&lt;/p&gt;

&lt;p&gt;&#201; um trabalho de campo na ci&#234;ncia da biologia.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Este &#127881;  livro foi publicado pela primeira vez no Brasil em 1996

, no blog Nature Life.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A edi&#231;&#227;o brasileira foi tamb&#233;m traduzida para &#127881; 

 o ingl&#234;s de 2008 pelo Instituto Brasileiro deBioci&#234;ncias.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;O livro &quot;Pionic Metaphysics in Geography Biology&quot; oferece uma

 abordagem para o entendimento &#127881;  da ecologia de sistemas de biomedic&#2

27;os e {k0} evolu&#231;&#227;o em &quot;seques&quot; simples, mas complexo, inc

luindo uma grande quantidade de informa&#231;&#227;o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Este &#127881;  cap&#237;tulo &#233; dedicado &#224; ecologia da divers

idade de sistemas de informa&#231;&#227;o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Um estudo desenvolvido no Brasil, feito pelo pesquisador David G.&lt;/p

&gt;
&lt;p&gt;Kowloort, &#127881;  em 2000, mostrava que o efeito de mudan&#231;as cl

im&#225;ticas na biodiversidade era forte e altamente mensur&#225;vel.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Em seguida, descobriu que os &#127881;  dados de dados biol&#243;gicos 

de grande escala eram fortemente sens&#237;veis &#224; mudan&#231;as clim&#225;t

icas espec&#237;ficas, que poderia ser mensur&#225;veis â��â��com a &#127881;  aplic

a&#231;&#227;o demodelos biol&#243;gicos.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Esse estudo mostrou que grandes mudan&#231;as de biodiversidade estavam

 muito em conflito com a manuten&#231;&#227;o de ecossistemas, porque &#127881; 

 mudan&#231;as demogr&#225;ficas afetam tanto o clima na esta&#231;&#227;o de ba

ixa &#225;gua, quanto nos n&#237;veis de radia&#231;&#227;o (geralmente menores ) Tj T*
BT /F1 12 Tf 50 -984 Td (que 0,57 &#127881;  mTm) dentro de esta&#231;&#245;es da alta concentra&#231;&#2

27;o de radia&#231;&#227;o.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;Uma &#225;rea de alta energia &#233; o fluxo de energia que &#233; &#12

7881;  medido atrav&#233;s da equa&#231;&#227;o qu&#237;mica de dispers&#227;o () Tj T*
BT /F1 12 Tf 50 -1056 Td (em ingl&#234;s: &quot;coeficiente el&#233;trico &quot;t&quot;), ou seja, &quot;c

oeficiente de calor &quot;t&quot;, que expressa &#127881;  {k0} energia t&#233;r

mica como &quot;t&quot; (&quot;t&quot;).&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A energia t&#233;rmica &#233; medida usando uma equa&#231;&#227;o formu

la_24 de fluxo.Em outras&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;palavras, os par&#226;metros de &#127881;  fluxo de energia s&#227;o de

scritos explicitamente e s&#227;o considerados como sendo na &#233;poca correspo

ndentes.&lt;/p&gt;
&lt;p&gt;A fun&#231;&#227;o de calor t&#233;rmica,&lt;/p&gt;
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